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본 강의 자료는 한국생명정보학회가 주관하는 BIML 2026 워크샵을 목적으로 

제작된 것으로 해당 목적 이외의 다른 용도로 사용할 수 없음을 분명하게 알립니다.

이를 다른 사람과 공유하거나 복제, 배포, 전송할 수 없으며 만약 이러한 사항을 위반할 경우 

발생하는 모든 법적 책임은 행위자 본인에게 있음을 알립니다.



KSBi-BIML 2026
Bioinformatics & Machine Learning (BIML) Workshop for Life Scientists

한국생명정보학회가 주최하는 BIML-2026 동계 Bioinformatics &Machine Learning 교육 워크숍에 

여러분을 초대합니다. 

BIML 워크숍은 생명정보학 연구자들이 최신 AI바이오 분야의 인공지능 기반 분석 기술과 바이오 

데이터 분석 기법을 이론과 실습을 통해 체계적으로 배울 수 있는 전문 교육 프로그램입니다. 

2015년에 시작된 BIML 워크숍은 올해로 12년 차를 맞이하며, 국내 생명정보학 분야의 최초이자 최고 

수준의 교육 프로그램으로 자리 잡았습니다. 이번 워크숍은 크게 인공지능바이오(AI바이오) 분야와 

디지털바이오 분야, 두 분야로 구성됩니다. 

AI바이오 분야에서는 생명정보 분석에 폭넓게 응용되고 있는 다양한 인공지능 기반 자료 모델링 

기법을 다룰 예정입니다. 특히, 인공지능 심층학습을 활용한 단백질 구조 예측, 유전체 분석, 신약 

개발에 대한 이론 및 실습 강의가 진행됩니다. 

또한 디지털바이오 분야에서는 단일세포오믹스, 공간오믹스, 멀티오믹스, 메타오믹스에 대한 강의도 

마련되어 있어, 연구자들의 분석 역량 강화에 실질적인 도움을 줄 것으로 기대됩니다. 

또한 2024년부터 추가된 의료정보 자료 분석을 다루는 강의를 올해도 지속해서 운영하고자 합니다. 

이는 최근 의료정보 자료 분석에 관한 연구 수요 증가를 반영한 것으로, 관련 연구를 수행하는 

의과학자 및 의료정보 연구자들에게 유용한 지침을 제공할 것입니다. 

또한, 올해도 생명정보학 기술의 다양화에 발맞춰 온라인 강좌를 대폭 확대했습니다. 올해는 무료 

강좌 10개를 포함한 총 40개 이상의 강좌가 개설되며, 연구 주제에 맞는 강좌 추천과 강연료 할인 

혜택도 제공합니다.

BIML-2026는 국내 주요 연구 중심 대학의 전임 교수 및 각 분야 최고 전문가들의 강의로 구성되어 

있으며, 기초 이론부터 최신 연구 동향까지 아우르는 심도 있는 교육의 장이 될 것으로 확신합니다. 

여러분의 많은 관심과 참여를 기대합니다!

2026년 2월

한국생명정보학회장 류 성 호



강의개요

Diffusion Models - 이해와 응용

최근의 생성모델의 성능 향상은 새로운 형태의 인공지능 응용 가능성을 보여주고 있다. 본 강의에

서는 생성모델 가운데 하나인 Diffusion 모델을 설명한다. 가우시안을 통한 추론 방법의 이해에서 

시작하여 Diffusion 모델의 수식을 이해하고, diffusion 모델이 다른 생성 모델과 근본적으로 어떻

게 다른지에 대한 논의를 제공할 예정이다. 간단한 실습을 통해 diffusion 모델이 어떻게 작동하는

지 살펴본다.

  ⚫ Diffusion model 개요 및 다른 생성모델과의 개념 비교

  ⚫ Diffusion 작용과 역작용을 위한 노이즈 예측

  ⚫ 데이터 생성의 간단한 실습

* 참고논문: 

  1. Jonathan Ho, Ajay Jain, Pieter Abbeel (2020) Denoising diffusion probabilistic models, 

Advances in Neural Information Processing Systems 33

  2. Jonathan Ho, Tim Salimans (2022) Classifier-Free Diffusion Guidance, arXiv:2207.12598

* 교육생준비물: 노트북 (웹브라우저로 구글 CoLab을 실행시킬 수 있는 노트북)

* 강의 난이도: 중급

* 강의: 노영균 교수 (한양대학교 컴퓨터소프트웨어학부 / 고등과학원 계산과학부)
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▶ Personal Info
Name Yung-Kyun Noh
Title Department Chair, Associate Professor
Affiliation 1. Department of Artificial Intelligence, Hanyang University

2. Department of Computer Science, Hanyang University
3. School of Computational Sciences, Korea Institute for 
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Rep. of Korea
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Research Interest
Machine Learning, Nonparametric methods, Information theory
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1998 B.S. in Physics, POSTECH, Rep. of Korea

2011 Ph.D. in Computer Science (Interdisciplinary Program in Cognitive Science), Seoul 

National University, Rep. of Korea

Professional Experience
2007-2012 Visiting Scholar, Department of Electrical and Systems Engineering, University of 

Pennsylvania, Philadelphia, PA, U.S.A.

2019-2021 Assistant Professor, Department of Computer Science, Hanyang University, Seoul, Korea

2019-2021 Associate Member, School of Computational Sciences, Korea Institute for Advanced 

Study, Seoul, Korea

2020-2021 Visiting Scientist, Gastroenterology and Hepatology, Mayo Clinic, Rochester, MN, USA

2018- Visiting Scientist, RIKEN Center for Advanced Intelligence Project (AIP), Tokyo, Japan

2021- Affiliate Professor, School of Computational Sciences, Korea Institute for Advanced Study, 

Seoul, Korea

2021- Associate Professor, Department of Computer Science, Hanyang University, Seoul, Korea

2022- Research Collaborator, Gastroenterology and Hepatology, Mayo Clinic, Rochester, MN, USA

2023- Chair, Dept. of Artificial Intelligence, Hanyang University, Korea
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Information Geometry, Advances in Neural Information Processing Systems 35 (NeurIPS)
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Off-Policy Evaluation in Contextual Bandits with Continuous Actions, Advances in Neural Information 
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Reversed flow is “exactly” the backward flow
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Look at the derivations in the next two pages…
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distribution of       . “Distribution of 𝜖𝜖
informative).”

Given      , the distribution of  ɛ should be non
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