
강의개요  

 

Introduction to ConnectivityMap 

 

  ConnectivityMap 플랫폼은 3만 가지의 약물에 대한 300만 개 유전자 발현 

프로파일을 포함하고 있어, 연구자들이 약물과 질병, 유전자 간의 복잡한 상호작용을 

이해할 수 있게 도와주고 있다. 연구자들은 ConnectivityMap을 사용하여 기존 약물이 

새로운 질병에 대해 어떤 효과를 보일 수 있는지 예측할 수 있으며, 이는 약물 개발 

과정을 가속화하고 비용을 절감하는 데 큰 도움이 되고있다. 

 

ConnectivityMap 튜토리얼 강의를 통해 이러한 대규모 데이터셋을 탐색하고 분석하는 

방법을 배우게 되며, 실제 사례 연구를 통해 ConnectivityMap이 어떻게 실제 연구에 

적용될 수 있는지 배운다. 또한 이론적 지식뿐만 아니라 실제적인 적용 능력을 함양하는 

것을 목표로 한다.  

강의는 다음의 내용을 포함한다: 

⚫ ConnectivityMap 데이터의 이해  

⚫ ConnectivityMap 데이터의 활용 

⚫ ConnectivityMap 데이터의 응용 

 

*교육생준비물:  

 노트북 (메모리 8GB 이상, 디스크 여유공간 30GB 이상) 

 

* 강의 난이도: 초급 

 

* 강의: 전민지 교수 (고려대학교 의과대학)  
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