
강의개요  

 

Big data for RNA informatics 

 

최근 생성되는 전사체 데이터셋들은 다양한 open repository 데이터베이스들을 통하여 

scientific community와 공유되어지고 있는 실정임에도 불구하고 제한된 patient cohort 

크기와 QC-passed 된 세포의 수, 임상 정보와 cell metadata 정보의 부재 등으로 인하여 

새로운 결과를 도출해 내기에 현실적으로 많은 한계들이 있다. 이를 극복하기 위하여 

하나의 큰 big data, 즉 통합된 데이터를 생성하여 uniform 한 파이프라인을 적용하여 

효율적이고 효과적인 분석을 할 수 있는 핵심 역량을 갖추는 것을 목표로 한다.  

 

  강의는 다음의 내용을 포함한다: 

⚫ Bulk RNA-Seq 개요 

⚫ Single-Cell RNA-Seq 개요 

⚫ Data Integration for RNA Informatics 

⚫ Deep Learning for scRNA-seq 

⚫ Spatial RNA informatics  

 

*참고강의교재:  

 없음 

 

*교육생준비물:  

없음 

 

* 강의 난이도: 초급 

 

* 강의: 임수빈 교수 (아주대학교 의과대학) 
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