
강의개요  

 

Single-cell RNA-sequencing analysis: 

Assignment of cell types  

 

본 강의는 단일세포 전사체 데이터 분석의 기본적인 측면을 다룬다. 단일세포 수준으로 

분석하는 것이 왜 중요한지에 대한 개론을 제공하며, 데이터 유형의 구조와 형식을 

설명하고, 데이터 전처리 과정을 이해할 수 있도록 이론과 함께 실습 강의를 제공한다. 

또한, 단일세포 전사체 데이터를 이용한 세포 유형을 결정하는 전반적인 과정을 이해할 

수 있다. 이를 통해 학습자들은 단일세포 연구에서 데이터를 처리하고 세포 유형을 

파악하는데 필요한 기초적인 지식을 습득하게 된다. 

 

  강의는 다음의 내용을 포함한다: 

⚫ 단일세포 전사체 데이터 분석의 중요성과 의의를 이해 

⚫ 단일세포 전사체 데이터의 구조와 형식에 대해 학습  

⚫ 단일세포 전사체 데이터를 활용하여 세포 유형을 할당하는 과정을 이해 

 

*참고강의교재:  

. 

*교육생준비물:  

 Rstudio 및 Seurat (R package)가 설치된 노트북 (메모리 8GB 이상, 디스크 여유공간 30GB 이상) 

 

* 강의 난이도: 초급 

 

* 강의: 김규태 교수 (아주대학교의과대학 생리학교실) / OOO 조교 
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