
강의개요  

 

Single-cell RNA-sequencing analysis of cancer 
 

본 강좌에서는 최근 각광 받고 있는 단세포 전사체 데이터 분석 기술에 대한 

소개와 실제 데이터에 대한 분석 실습을 병행하고자 한다. 단세포 전사체 분석 

기술은 세포의 분화, 암의 진화, 면역세포 프로파일링 및 종양 내 이질성 분석 등에 

활용되고 있으며, 관련 기술과 응용 사례에 대한 소개 및 현재 가장 널리 사용되고 

있는 10x Genomics사의 Chromium Single Cell Gene Expression Solution을 사용하여 

생산된 암샘플 단세포 전사체 데이터를 위주로 다양한 분석 방법에 대한 실습을 

진행하고자 한다.  강의는 다음의 내용을 포함한다. 

 

⚫ Single-cell RNA-sequencing(scRNA-seq)의 소개 및 개요 

⚫ 암 scRNA-seq 연구 동향 

⚫ 암 scRNA-seq 데이터 분석 실습 

 

*참고강의교재:  

 없음 

 

*교육생준비물:  

 노트북 (메모리 8GB 이상, 디스크 여유공간 30GB 이상) 

 

* 강의: 이세민 교수 (울산과학기술원 바이오메디컬공학과) 

  실습: 정형오 박사 (울산과학기술원 바이오메디컬공학과) 
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