
강의개요  

 

Single-cell RNA-seq data analysis for marker/drug target discovery 

 

단일세포 RNA-seq과 공간전사체 기술은 조직 혹은 종양 미세환경(TME)에서 세포들이 어떤 

상태에 있고, 주변 세포들과 어떤 상호작용을 하는지, 정상조직 혹은 기준이 되는 조직과 어떤 

차이가 있는지 등을 정밀하게 확인할 수 있는 기술로 이의 데이터의 분석을 통해 진단 혹은 

예후과 관련된 마커나 치료 표적 후보들을 발굴하고 이를 기반으로 검증을 위한 실험을 

기획함으로써 많은 시간과 비용을 절약할 수 있다. 물론 이를 위해서는 세포유형 식별, 세포간 

상호작용 추론, DEG 및 gene set enrichment 분석 등 다양한 분석도구를 이용한 데이터의 처리가 

요구된다.  

본 프로그램은 생명과학/의학분야 연구자 혹은 석사 수준의 생명정보 연구자가 손쉽게 

종양/조직 미세환경에 대한 분석 결과를 얻고 해당 분석 결과의 데이터 마이닝을 직접 수행하여 

마커나 치료 표적 후부를 발굴하고 이들의 생물학적 의미를 추론해낼 수 있도록 해보자는 데에 

목표를 두고있다. 본 프로그램을 통해 참여자들은 최소한의 (파이썬) 프로그래밍 스킬로 

마커/표적 발굴 연구를 위한 다양한 분석 도구로부터 얻어진 결과를 한눈에 확인하고 이 

결과들의 데이터 마이닝/활용법 실습을 통해 시스템적 관점에서 발굴된 후보들에 연관된 생명 

과정의 통찰을 얻고 검증을 위한 실험을 기획할 수 있는 방법을 체험해 볼 수 있다.  

강의는 다음의 내용을 포함한다: 

⚫ SCODA 파이프라인을 이용한 단일세포 RNA-seq 데이터의 처리 (세포유형 식별, Copy 

number variation 및 ploidy 추정, 세포유형간 단백질 상호작용 분석, 조건 간 DEG 

분석 및 Gene set enrichment 분석 도구 소개 포함)  

⚫ AnnData 포맷 소개 및 SCANPY를 이용한 단일세포 RNA-seq 데이터의 전처리 (실습) 

⚫ DEG 분석 결과/세포간 상호작용 결과의 데이터 마이닝 및 마커/표적 발굴 (실습) 

⚫ CNV (추정치) 기반의 암세포 표현형 특징 분석 (실습) 

⚫ GSEA를 이용한 신호 경로 분석 (실습) 

 

*참고 강의교재: N/A  

*교육생준비물: 노트북 (무선랜 접속가능, Google Chrome 설치 필요) 

* 강의 난이도: 중급 (단일세포 RNA-seq 기술에 대한 이해 및 기초적인 프로그래밍) 

* 강의: 윤석현 교수 (단국대학교 전자전기공학과)  
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