
강의개요 

 

Introduction to Biostatistics Using R & Rex 

 

  최근 생물정보 자료의 폭발적 증가와 함께 대규모 자료를 효율적으로 다루는 것은 생물정보 분

야 연구자로서 반드시 지녀야 할 중요한 소양이 되었습니다. 데이터과학자가 생물정보 자료를 활

용하여 의미있는 연구결과를 도출하기 위해서는 데이터의 편집 및 분석을 수행할 수 있는 능력이 

필수적이며, 특히 통계학적 지식은 분석 결과를 해석하고 데이터를 이해하는데 필수입니다. 이번 

BIML워크샵에서는 R 및 R 기반 엑셀 addin 프로그램, Rex, 를 활용하여 보다 쉽고 빨리 분석을 

수행하고, 분석 결과를 해석하는데 필요한 기초적인 통계 지식을 강의할 계획입니다. 이 워크샵이 

우리나라 생물정보 분야 연구자의 데이터 분석 수준을 높이는 계기가 될 수 있기를 희망하며 많

은 분들의 관심과 참여를 부탁 드립니다. 

 

  강의는 다음의 내용을 포함한다: 

⚫ 가설검정 

⚫ 평균비교 

⚫ 회귀분석 

⚫ 군집분석 

 

*교육생준비물:  

 노트북 (메모리 8GB 이상, 디스크 여유공간 30GB 이상) 

 R 프로그램 설치 

 Rex 프로그램 무료버전 설치 (https://rexsoft.org/) 

 

* 강의 난이도: 초급 

 

* 강의: 원성호교수 (서울대학교 보건대학원) 
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