
강의개요  

 

단백질 구조 예측  

– 주형 기반 모델링부터 AlphaFold까지 

 

  생체 분자의 기능은 그 구조와 밀접한 관련을 가진다. 단백질의 기능 또한 그 구조로부터 밝힐 

수 있다. 따라서 X-선 결정학, 극저온 전자 현미경등 다양한 실험 기법들이 단백질의 구조를 

밝히기 위해 널리 사용되고 있다. 그러나 실험을 통해 모든 구조를 결정하기에는 어려움이 있고, 

아미노산 서열 규명에 비하여 높은 난이도를 가지므로, 이에 따라 sequence-structure gap이 

발생하고 있다. 

  본 강의에서는 아미노산 서열로부터 단백질의 3차원 구조를 예측하는 방법에 대하여 학습한다. 

2010년대 중반부까지 널리 사용되었던 주형 기반 모델링의 원리와 웹서버를 이용한 작동법을 

익힌다. 또한 최근의 동향인 심층학습기반 단백질 구조 예측에 대하여 학습하고, Colab을 이용한 

간단한 예측 방법에 대하여 실습한다. 

  강의는 다음의 내용을 포함한다: 

⚫ 단백질 구조 예측 이론 

⚫ Swiss-Model등 주형 기반 모델링  

⚫ AlphaFold등의 심층학습 기반 단백질 구조 예측 
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