
강의개요  

Cell segmentation-free in situ spatial 

transcriptomics data analysis using SSAM 

 

  최근 등장한 공간전사체 (Spatial transcriptomics) 분석은 기존 단일세포 전사체 

(Single-cell transcriptomics) 기반 분석법에서는 쉽게 이해하지 못했던 공간상의 세포-

세포 상호작용을 이해할 수 있는 지평을 열었다. 특히 최근 들어서는 Xenium, 

MERSCOPE, CosMX 등 in situ 이미징 기법에 기반한 몇가지 상업화된 도구들이 

출시됨으로써 그 접근성이 개선되어 더욱 주목받고 있다. 

본 강의에서는 이러한 in situ 기반 공간전사체 데이터를 분석하는 데에 있어 여러가지 

한계점들 중 가장 큰 문제 중 하나로 지적되는 cell segmentation 없이도 공간상에 

존재하는 cell type 을 분석할 수 있는 기법인 SSAM의 동작 원리를 설명하고, 이를 

활용하여 데이터를 실제로 처리할 수 있는 방법을 설명함으로써 이를 통해 공간상에서의 

cell type의 분포 등을 시각화 하는 방법을 배운다. 

  

  강의는 다음의 내용을 포함한다: 

⚫ 공간전사체 개요 및 기법 소개 

⚫ SSAM 의 동작 원리 설명 

⚫ SSAM 에 기반한 cell type 분석 방법 설명 

⚫ 분석 결과 시각화 방법 소개 
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