
강의개요  

 

AI-assisted Web-based Bioinformatics Tool 

Development 

 

  과거에는 생명정보학 웹 도구를 개발하기 위해 프론트엔드, 백엔드, 데이터베이스 등 광범위한 

웹 기술을 모두 익혀야 했다. 그러나 생성형 AI(ChatGPT, Claude, Gemini 등)의 등장으로 코딩의 

장벽이 낮아졌으며, 이제는 아이디어와 논리적 설계 능력만 있다면 누구나 자신만의 분석 도구를 

만들 수 있는 시대가 되었다. 

이에 본 강의는 복잡한 코드를 직접 한 줄씩 작성하는 전통적인 방식에서 벗어나, AI 코딩 

어시스턴트를 활용하여 바이오 데이터 분석 로직을 구현하고 이를 웹 어플리케이션으로 빠르게 

서비스화하는 방법을 학습한다. 최신 웹 프레임워크와 AI의 코드 생성 능력을 결합하여, 실무에서 

즉시 활용 가능한 수준의 Bioinformatics Tool을 제작하고 배포하는 것을 최종 목표로 한다.  

강의는 다음의 내용을 포함한다: 

⚫ AI-assisted Coding 환경 구축 

⚫ AI를 활용한 간단한 생명정보 데이터 분석 스크립트 작성 

⚫ 웹 기반 GUI (Web-based GUI) 개발 

⚫ 배포 및 서버 운영 

 

*참고강의교재:  

 없음 

 

*교육생준비물:  

 - 노트북 (메모리 8GB 이상, 디스크 여유공간 30GB 이상) 

 - 유료로 구독한 Anthropic Claude 계정 

 - GitHub 계정 

 

* 강의 난이도: 초급 

 

* 강의: 박정빈 교수 (부산대학교 의생명융합공학부) 
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