
강의개요  

Introduction to adaptive immune  

repertoire sequencing 

  암 면역 환경, 감염병 반응 면역 등에 대한 관심이 증가함에 따라 적응면역의 다양성 

분석에 대한 기술이 성장하고 있다. 특히, B cell receptor (=antibody, BCR)와 T cell 

receptor (TCR) 서열 분석은 면역항암제와 감염병 치료제 발굴 및 반응성 이해에 

핵심적인 요소이다. BCR과 TCR 서열의 천문학적 다양성과 세포별 서열 특이성으로 인해 

일반적인 RNA-seq, scRNA-seq, WES 등은 adaptive immune repertoire를 포괄적으로 

이해하는 데 한계가 있다. 따라서, high throughput으로 BCR과 TCR full-length 서열을 

얻는 방법, 단일세포 BCR의 heavy/light chain (TCR은 alpha/beta chain)을 동시에 

시퀀싱하는 기법들이 개발되고 있다.  

  본 강의에서는 NGS를 이용한 BCR/TCR 시퀀싱 데이터 이론을 학습하고 일련의 

생명정보학적 분석과정을 이해하는 것이 목표이다. 이론으로, BCR 유전자의 구조, BCR-

seq library를 만드는 최신 기법을 학습한다. 기본 분석에 사용되는 IMGT와 MIXCR 활용 

예시를 통해 BCR의 V gene usage와 complementarity-determining regions (CDR) 서열을 

동정하는 법을 배운다. 동정된 항체 서열의 특징을 해석하는 downstream 분석 과정을 

학습한다.  

  강의는 다음의 내용을 포함한다: 

⚫ Immune repertoire 개요 

⚫ BCR sequencing을 위한 실험 기법  

⚫ BCR sequencing 데이터 분석 및 해석 

 

*참고강의교재:  

강의자료 

 

*교육생준비물:  

 노트북 (메모리 8GB 이상, 디스크 여유공간 30GB 이상), RStudio 설치 
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