
강의개요 

  

Drug discovery and development - 

Pharmacogenomics and beyond 
 

 

본 수업에서는 빅데이터와 AI 기반 신약개발 연구 동향에 초점 맞춘다. 약물 발굴 

단계에서 AI 적용 분야로 유효물질 탐색, ADME/Tox 예측 등 최신 AI 기술과 

빅데이터의 잠재력을 활용한 다양한 연구 기술들에 대하여 알아본다. 또한 개인별 

유전자에 따른 약물 반응을 연구/예측하는데 필요한 생명정보학적 접근 방식을 

알아본다.  

 

강의는 다음의 내용을 포함한다: 

⚫ Drug discovery and development 기본 개념 

⚫ Pharmacogenomics 기본 개념 

⚫ Proteins, molecules representation features 

⚫ 최신동향 AI기반 약물 개발 연구 소개 

 

 

* 교육생준비물: 

강의 동영상 플레이가 가능한 컴퓨터 

Google Colab 사용 가능 컴퓨터 

 

* 강의: 남호정 교수 (광주과학기술원 전기전자컴퓨터공학부) 
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