
강의개요 

  

Multi-omics driven systematic approaches to 

understand cancer complexity 

 

생물정보 흐름의 핵심요소인 DNA, RNA, 그리고 단백질의 서열과 발현양에 대한 data는 관련 

기술의 비약적인 발전에 힘입어 big data 수준으로 축적되고 있다. 이에 따라 각 요소의 전체(계) 

수준의 양상을 연구하는 omics 분야가 태동하게 되고, 나아가 각 계 사이의 상호작용을 통합 

연구하는 multi-omics 분야가 현대 생물학에 자리잡게 되었다. 최근 이러한 상호작용을 강조하는 

trans-omics 라는 개념도 등장하였고, multi-omics 연구에는 다양한 접근과 해석이 공존하고 있는 

상태이다. 

본 강의에서는 최근 발표된 주요한 multi-omics 연구 사례를 대표적인 복잡 질병(complex 

disease)인 암을 대상으로 하여 소개하고자 한다. 특히, 각 계 내의 복잡계가 중첩된 양상을 

나타내는 multi-omics 복합 층계를 이해하기 위해서는 시스템 생물학적 이해가 필수적인데, 이와 

관련된 시스템 생물학 기반의 multi-omics 융합 연구 내용을 공유할 것이다. 이는 환자군을 

분류하고 각 환자군을 해석하는 데 있어 multi-omics 특화된 클러스터링 등의 방법론들을 

포함한다. 마지막으로 multi-omics 요소간 상호작용을 투영시켜 환자 예후를 예측하거나 치료 

타겟을 발굴하는 AI 확장 적용 사례들을 다루고자 한다. 이를 통하여 multi-omics data에 내포된 

생물학적 상호작용을 해석하고 이해하는 핵심 역량을 갖추는 것을 목표로 한다. 

 

  강의는 다음의 내용을 포함한다: 

⚫ Multi-omics 개요 및 암 생물학에서의 대표적인 multi-omics 연구 

⚫ 시스템 생물학 기반의 multi-omics data 해석 

⚫ Multi-omics data clustering 및 해석 

⚫ 생물학 network 기반 AI 확장 적용 

 

* 강의 난이도: 중급 

 

* 강의: 김권일 교수 (경희대학교 생물학과)  
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