
강의개요 

 

Mutational signatures in cancer genomes 

 

Cancer genome sequencing을 이용하면 우리는 무엇을 배울 수 있을까? 1차적으로는 최적화 

약제를 선별하기 위한 cancer driver mutation을 찾기 위한 목표로 쓰인다. 하지만 Cancer 

genome에서 나오는 수 많은 돌연변이의 pattern, 즉 mutational signature를 체계적으로 분석하면 

정상세포에서 암 세포로 돌변하는 과정중에서 돌연변이들을 만들어낸 기전을 이해할 수 있다. 

  본 강의에서는 암 세포에서 발견한 돌연변이로부터 mutational signature를 빠르게 추출하고 

분석하는 방법을 설명한다. Mutational signature의 개념, signature를 calling하는 알고리즘 및 툴을 

소개하며, 이를 실제 암 유전체 데이터에 적용하여 효율적이고 효과적인 분석을 할 수 있는 핵심 

역량을 갖추는 것을 목표로 한다.  

  강의는 다음의 내용을 포함한다: 

 Mutational signature 의 개념 

 Mutational signature 의 calling algorithm 및 tools 
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