
강의개요 

 

Dimensionality Reduction 

 

  바이오 데이터는 고차원의 데이터로 구성되어 있는 경우가 많다. 일례로 유전자 발현 

데이터를 생각하면, 일반적으로 유전자가 변수(feature)가 되기에 인간의 경우 20,000 차원의 

이상으로 구성된 데이터라 할 수 있으며 이러한 고차원의 데이터를 이용하여 분석을 진행하는 

것은 계산학적으로도 간단한 일이 아니다. 

본 강의에서는 이러한 고차원 데이터를 분석할 때 활용할 수 있는 dimensionality reduction 

(차원 축소) 개념과 대표적인 방법들, 활용 방안에 대해 설명한다. 가장 대표적인 방법인 PCA 

(principal component analysis)를 비롯하여 ICA (independent component analysis), NMF (non-

negative matrix factorization)등 여러 방법론에 대해 간단히 소개한다. 또한 deep neural 

networks을 이용하여 dimensionality reduction 목적으로 사용할 수 있는 autoencoder의 개념과 

활용에 대해서도 설명한다. 각 방법들에 대한 기본 개념 소개와 함께 실제 데이터를 이용한 활용 

예시를 통해 이러한 방법들이 바이오 데이터 분석에 어떻게 활용될 수 있는지 보인다. 

본 강의에서는 수학적인 부분을 아예 제외할 수는 없으나, 각 방법의 특성을 비롯한 주요 개념 

이해를 목적으로 설명한다. 또한 이론 위주의 강의이나 R이나 python을 이용하여 해당 방법들을 

어떻게 활용할 수 있는지에 대해서도 간단히 소개한다. 직접적인 R이나 python 실습이 

진행되지는 않지만, 강의 중 소개되는 코드 이해를 위해서는 R과 python 기초 문법을 사전에 

알고 있으면 도움이 될 수 있다. 
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