
강의개요 

  

Single-cell Network Biology 

 

최근 급속히 발전하고 있는 단일세포오믹스(single-cell omics) 기술들은 유전체연구의 

패러다임을 바꾸고 있다. 특히 단일세포 수준에서 전사체 및 후성유전체의 활성 정보는 다양한 

세포들이 섞여있는 조직(tissue) 및 기관(organ) 내에 존재하는 세포들의 유형별 기능과 이들 

사이의 기능적 상호관계를 더 정확하게 이해할 수 있는 기회를 제공하고 있다. 

단일세포오믹스는 cellular heterogeneity의 문제를 해결하였을 뿐 아니라 세포 

유형특이적(celltype-specific) 혹은 개인별(personal) 유전자조절네트워크(gene regulatory network 

or GRN)의 모델링을 가능하게 할 수 있다. 다차원 유전자 발현 데이터에 존재하는 

변이(variance)를 기반으로 하는 기존 알고리즘들을 bulk RNA sequencing 정보에 적용해 GRN을 

구축하기 위해서는 연구대상 샘플에 대한 많은 수의 transcriptome profiling을 수행해야 했다. 

하지만 single-cell RNA sequencing (scRNA-seq)은 단일 실험에 수백-수천의 세포에 대한 

transcriptome profile data를 생산하여 cell-to-cell variance를 이용한 GRN 구축이 이론적으로 

가능하다. 그러므로 각 개인별 세포유형특이적인 GRN을 구축하여 보다 높은 해상도로 주어진 

세포 환경에 보다 특이적인 유전자 조절 프로그램을 연구할 수 있다. 본 강좌는 scRNA-seq 

데이터로부터 GRN을 구축 및 해석할 수 있는 능력을 배양하도록 도와줄 것이다. 
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