
강의개요 

 

Introduction to genome-wide association studies 

 

전장유전체연관분석(GWAS, genome-wide association studies)은 인간 질병이나 형질과 연관된 

유전 변이를 발굴하고 유전적 조성을 규명하는 대표적인 연구 방법론이다. 그 동안 전세계에서 

진행된 대규모 GWAS 연구들은 다양한 형질과 연관된 유전 변이를 발굴하였고 이러한 변이들은 

형질의 유전력을 상당 부분 설명하게 되었다. 나아가, 대규모 GWAS 분석 결과(GWAS summary 

statistics)가 공유됨에 따라, 유전력(heritability), 질병 간 유전적 상관성(genetic correlation), 

다인자유전점수(polygenic risk score), 멘델리안 무작위법(Mendelian randomization) 등 여러 post-

GWAS 분석이 가능하게 되었고 질병의 유전적 조성을 이해하는데 핵심적인 정보를 제공하고 

있다. 

본 강의에서는 GWAS를 중심으로 한 유전체 분석의 배경, 이론 및 분석 방법론 등을 소개하고, 

복합 질환에서 최근 GWAS 연구 결과를 소개하고자 한다. 이를 통해 GWAS 기반의 연구를 

해석하기 위한 기초 지식을 쌓고, 나아가 GWAS 분석 및 GWAS 결과의 응용 연구를 위한 핵심 

역량을 갖추는 것을 목표로 한다. 

 

강의는 다음의 내용을 포함한다: 

 유전체 분석을 위한 개념 

 GWAS 분석의 이론과 방법론 

 Post-GWAS 분석의 이론과 방법론 

 대표적인 연구 결과의 소개 
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