
강의개요 

  

Bioinformatics for Cancer Immunotherapy 
 

본 강의에서는 차세대 암 치료 기법으로 떠오르고 있는 면역항암 치료의 원리와, 이를 

수행하는 데에 필요한 다양한 생물정보학 분석 기법을 설명한다. 효율적인 암 면역치료의 기반이 

되는 암 면역 특성과 환경에 대한 분석, 특히 암 유전체 분석, 변이 분석, 항원 분석의 원리를 

이해하고 나아가 이를 다양한 데이터에 활용할 수 있는 기초지식을 다시는 것을 목표로 한다. 

 

  강의는 다음의 내용을 포함한다: 

 암 면역치료의 역사와 개요 

 암 면역치료의 방법 및 연계된 유전체 분석 기법  

 효과적인 암 정밀 면역치료를 위한 암 면역특성 및 면역환경 분석 기법 

 생물정보학 분석 도구 소개 

 

*참고강의교재:  

    - 유인물 배포 예정 

 

* 강의 난이도: 초급 

 

* 강의: 김상우 교수 (연세대학교 의과대학) 
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