강의개요 

질량분석을 활용한 단백체 연구

(이론) Mass Spectrometry-based Proteomics
(실습) Proteomics Data Analysis

인간의 DNA에 있는 유전자들은 발달 및 노화 과정 동안, 장기 및 조직의 위치에 따라, 그리고 외부 환경의 변화에 대응하여 단백질을 만들어 내고 있는 것은 매우 흥미로운 일이다. 이를 통해 다세포 생물의 하나인 인간 몸속의 수많은 세포가 각기 다른 일을 유기적으로 할 수 있는 것일 것이다. 우리는 많은 경우 유전적이지 않은 상황으로 인해 DNA의 변형을 맞이하고 이를 통해 세포에 병인이 발생하여 때로는 결국 죽음에 이르는 병을 얻게 된다. 
최근 질량분석법을 기반으로 하는 단백질 집합(통칭 단백체, Proteome)에 대한 연구 기술이 급격히 발달하고 있으며 가까운 시일 내에 NGS 수준의 방대한 데이터 양을 생산하는 날이 머지 않았다. 그렇다면 우리는 언제 단백체 기반의 빅데이터 연구를 하게 될까? 나아가서 유전체와 단백체 통합에 대한 활발한 연구를 통해 생명체가 시간적, 그리고 공간적으로 어떻게 외부 환경에 반응하고, 어떻게 내부적으로 짜여진 프로그램을 영위해 나가는지 이해할 수 있을 것이다. 그러나 단백체 데이터는 유전체 데이터와는 상이한 방식으로 수집이 되고 이를 이해하는 방법은 매우 다르다. 
본 강의에서는 질량분석에 대해 이해하고 단백체 데이터 수집 방식을 공부할 것이며 단백체 데이터 분석을 위해 사용되는 플랫폼에 대해 경험하고 데이터 처리에 대한 예를 다룰 것이다. 이를 통해 빅데이터를 빠르고 손쉽게 처리할 수 있는 핵심 역량을 갖추는 것을 목표로 한다. 

  강의는 다음의 내용을 포함한다:
· [bookmark: _GoBack]Mass Spectrometry 개요와 단백체 실험의 개론
· MS 데이터 수집 방법 및 이해
· 데이터 처리 방법과 이해 
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